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L’énigme de I'asexualité
des rotiferes bdelloides enfin résolue |
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Chez les métazoaires, I'absence de reproduc-
tion sexuée est souvent considérée comme une
impasse évolutive du fait de I'accumulation de
mutations délétéres au fil des générations. Alors
comment expliquer que chez les rotiferes bdel-
loides, microorganismes cosmopolites présents
depuis des millions d'années, ni organes sexuels
males, ni méiose n'aient jamais été observés 2 Le
projet de séquencage et I'analyse du génome
tétraploide du rotifére bdelloide Adineta vaga
(Davis, 1873), porté par AMU et réalisé en collabo-
ration avec le Génoscope et I'université de Na-
mur, Nous a permis de lever le voile sur ce mystére
(Flot et al., 2013).

Nous avons pu montrer que, confrairement aux
especes sexuées, il existait chez A. vaga d'impor-
tants réarrangements des régions alléliques ce
qui rend tout appariement méiotique impossible.
Leur génome est incapable de produire des ga-

La collaboration
enitre AMU, le Genoscope
et l'universite de Namur

a permis de lever
le voile sur ce mystere.

et la survie de cette espece depuis des millions
d'années malgré son asexualité. Ces données
apportent ainsi un nouveau regard sur I'impor-
tance évolutive de la reproduction sexuée chez
les métazoaires |
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métes! En revanche, nous avons trouvé de trés KSClNILN®)

nombreuses preuves de conversion génique et
un taux particulierement élevé de génes d'origine
non-métazoaires, probablement acquis horizon-
talement, qui pourraient expliquer I'adaptation
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